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  چکيده

هـدف ايـن مطالعـه،    . كنـد تليال معده را آلوده ميهاي اپيسلول هاي مهم است کهيکي از پاتوژن هليکوباکتر پيلوري .فاهدا

  .بود ureC (glmM)هاي کلينيکي با استفاده از ژن های جداشده از نمونههليکوباکتر پيلوريبندي بررسي و تيپ

 ۳۷براي تعيين هتروژنيسيته ژنتيکـي  . از روش مولکولي استفاده شد هليکوباکتر پيلوريبندي منظور تيپبه .هامواد و روش

 ـ ureCبـازي ژن  جفـت  ۸۲۰قطعـه  . استفاده شد PCR-RFLPجداشده از محيط کشت، از روش  هليکوباکتر پيلورينمونه  ا ب

  .هضم شدHhaI ، MboIهاي محدودکننده آنزيم

. مشـخص شـد   HhaIالگـوی مختلـف از هضـم بـا آنـزيم       ۸و  MboIالگوي مختلف با هضم ناشي از آنـزيم   ۱۱ .هاافتهي

  .وجود آوردالگوي متفاوت به ۲۱هاي حاصل از ترکيب الگوهاي هضم دو آنزيم،  مدل

اي بين قطعات ها و الگوها وجود ندارد و تنوع ژنتيکي گستردهارتباطي بين بيماريبراساس نتايج اين مطالعه،  .گيرينتيجه

اين موضوع، نويدبخش ايجاد ابزاري کارآمد براي بررسي مولکولی اپيدميولوژي و بررسي اجداد و پي بردن به . شودمشاهده می

  .منشا باکتريايي و پراکندگي آن در مناطق مختلف جغرافيايي است

  

  ureC ژن ،PCR-RFLP، هليکوباکتر پيلوري :هاهواژکليد

 


